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Uvod

Proteomika je interdisciplinarna oblast, ktord skima $trukturu, funkcie a interakcie
proteinov v biologickych systémoch. Zohrava vyznamnu udlohu pri posune nasho
poznania bunkovych procesov, mechanizmov ochoreni a identifikdcii novych
biomarkerov ochoreni. Jednym zo zakladnych nastrojov proteomického vyskumu
sucasnosti je citlivd hmotnostnd spektrometria, ktord umoznuje identifikaciu ako aj
kvantifikdciu proteinov. Zamerali sme sa na zdakladné fyzikalne principy modernej
hmotnostnej spektrometrie a jej konkrétne aplikacie v oblasti proteomického vyskumu
vzoriek pacientov s akutne prebiehajicim ochorenim COVID-19.

Material a metody

Proteiny vyizolované z pomocnych T-lymfocytov s CD4* znakom, cytotoxickych T-
lymfocytov s CD8* znakom, monocytov s CD14* znakom a B-lymfocytov s CD19*
znakom, ziskanych z krvi pacientov s ochorenim COVID-19 a pacientov zdravej kontrolnej
skupiny sme analyzovali pomocou hmotnostného spektrometra Orbitrap Exploris 480
v kombinéacii s vysokotlakovou kvapalinovou chromatografiou. Ziskané data sme
spracovali pomocou softvéru na identifikdciu a kvantifikdciu proteinov Proteome
Discoverer.

Vysledky

UskutoCnili sme kvalitativnu a kvantitativnu diferencidlnu proteomickd analyzu
subpopuldcii periférnych mononuklearnych leukocytov vzorky zdravého subjektu a vzorky
pacienta s COVID-19 odobratej poCas akutneho priebehu ochorenia a mesiac po
vypuknuti priznakov ochorenia. Predbezné vysledky poukazuju na signifikantné rozdiely
v kvantite proteinov medzi zdravym subjektom a pacientom s ochorenim COVID-19.

Zaver

Vysledky poukazuji na vyhody vysSie uvedeného experimentalneho pristupu pre

presnejsiu identifikaciu a charakterizaciu proteinov, ktoré mozu ovplyviiovat vyvoj a
priebeh ochorenia. Zistené rozdiely v protedme pacientov s ochorenim COVID-19 pom6zu
v identifikacii vyznamnych signalnych drah buniek imunitného systému ovlyvnenych
tymto ochorenim. Uvedené zistenia by mohli prispiet khlbokému prieniku do
mechanizmov interakcie virusu SARS-CoV-2 a buniek imunitného systému pacientov a k
vysvetleniu odliSného priebehu ochorenia u ré6znych pacientov.
Tato praca bola finanéne podporena projektami spolufinancovanym Eurépskou uniou v ramci
Eurépskeho fondu regionédlneho rozvoja AKARDIO COVID-19 (K6éd ITMS2014+: 313011AUB1) a LISPER
(Kéd ITMS20174+: 313011V446) a tieZ projektom APVV v oblasti Zakladného vyskumu VV - A1 (kéd
APVV-19-0476).





